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RESUMEN

El objetivo de la estancia de investigacion fue caracterizar molecularmente las poblaciones representativas de cada
especie conservada en |la Coleccion Nacional de Arachis Silvestre de Paraguay, de la FCA UNA. Con los resultados obtenidos
se contribuye a la caracterizacion genotipica del germoplasma nativo, y complementa las caracterizaciones fenotipicas y
citogenéticas que se vienen realizando en estos materiales. El conocimiento generado es imprescindible para valorizar y
utilizar racionalmente el germoplasma en los programas de mejoramiento genético del mani, que atiendan a las demandas
de los productores tanto de la agricultura familiar como a productores exportadores. Ademas, constituira un gran aporte
para el resguardo de la diversidad genética del género para las generaciones presentes y futuras.

OBJETIVOS
> General

Caracterizar molecularmente las poblaciones
representativas de cada especie taxondmica de mani
silvestre identificada en la Coleccion Nacional de Arachis
de Paraguay.

» Especifico

v'Amplificar regiones nucleares y cloroplasticas por
PCR de poblaciones representativas de Arachis
silvestre.

v'Identificar variantes alélicas especies especificas de
las poblaciones representativas de Arachis silvestre.

v’ Determinar las relaciones filogenéticas de las
poblaciones de Arachis de Paraguay.

APORTES DE LA ESTANCIA

1. Se contribuye a la caracterizacion molecular del

germoplasma nativo de mani silvestre de la Coleccion
Nacional de Paraguay.

2. La caracterizacion permitio observar las relaciones
existentes entre las accesiones, contribuyendo a la
identificacion taxondmica de las mismas.

3. El conocimiento generado es imprescindible para
valorizar y utilizar racionalmente el germoplasma en
los programas de mejoramiento genético del mani,
gue atiendan a las demandas de los productores tanto
de la agricultura familiar como a productores
exportadores. Ademas, constituye un gran aporte
para el resguardo de la diversidad genética del
género en el pais para las generaciones presentes vy
futuras.

4.Se adquirio destrezas y se desarrolld trabajos
inherentes a l|a caracterizacion molecular de las
muestras de manies silvestres de Paraguay .

5.A nivel institucional, fortalecido las relaciones de
cooperacion internacional con el Instituto de Botanica
del Nordeste (IBONE), CONICET-UNNE, de Corrientes,
Argentina, que tiene una larga trayectoria en |la
coleccion, caracterizacion y uso de especies silvestres
de Arachis y en mani cultivado.

Coleccion Nacional de Arachis Silvestre de
Paraguay - FCA, UNA.

ACTIVIDADES REALIZADAS

Caracterizacion molecular
Realizado en el Laboratorio de Citogenética y Evolucion
del Instituto de Botanica del Nordeste (IBONE, CONICET-

UNNE), Corrientes, Argentina.

= Extraccion de ADN

Se utilizaron hojas tiernas o flores. La extraccion de ADN
se realizd segun el meétodo bromuro de N-Cetil-
trimeltilamonio (CTAB) de Doyle y Doyle (1990) vy
Cullings (1993).

e Amplificacion de las regiones
Se trabajo secuencias del genoma nuclear, regiones no
codificantes internas de genes ribosomales 18-26S, ITS4
(White et al. 1990 y Baldwin 1993) e ITS5m (White et al.
1990 y Sang 1995). Con respecto al genoma plastidial, se
amplifico la regién trnT-Y usando los cebadores trnT¢Vy
trnYCYA que se ha usado en especies de Arachis (Tallury
et al. 2005, Grabiele et al. 2012). Las regiones fueron
amplificadas mediante |a reaccion en cadena de la
polimerasa (PCR).

* Secuenciamiento Y procesamiento de

cromatogramas
Los productos de PCR obtenidos, fueron secuenciados
utilizando el servicio a terceros de Macrogen-Korea
Secuence Service.

* Analisis de datos
El agrupamiento de las especies, se realizé utilizando el
meétodo de agrupamiento de a pares no ponderado con
promedios aritméticos del inglés “Unweighted Pair
Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA), llevados
a cabo con el programa Mega V 6.0 (Tamura et al. 2013).

RESULTADOS OBTENIDOS

1.Caracterizacion molecular de accesiones
correspondientes a poblaciones representativas de cada
especie conservada en la Coleccion Nacional de Arachis
Silvestre de Paraguay mediante el analisis de secuencias
nucleares y cloroplasticas.

2.Variantes alélicas especies especificas identificadas en
las poblaciones representativas de Arachis silvestre a
través del analisis de las secuencias de ADN con los
programas para el analisis (ContigExpres de Invitrogen,
VectoR NTI Explorer, Mega).
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RESULTADOS OBTENIDOS ...

3. Determinacion filogenética de las poblaciones de
Arachis de Paraguay, mediante |a construccion de
arboles filogenéticos, e identificacion molecular de los
especimenes.
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Figura 1 . Dendrograma UPGMA de las secuencias de las
dos regiones no codificantes de ADN (/TS4,
ITS5m) amplificadas de las especies de Arachis
silvestres analizadas.

CONCLUSION
Con la estancia de investigacion se contribuyo con la
caracterizacion molecular de poblaciones

representativas de Arachis silvestre de Paraguay, con lo
gue se genero informacion que permitido caracterizar el
germoplasma y observar las relaciones existentes entre
ellos, contribuyendo de esta manera a la identificacion
taxondmica de las accesiones de la coleccion. Ademas,
se destaca se aporta a nivel regional y mundial al estudio
de la diversidad del género.

VISION Y PLANES FUTUROS

Para |la valorizacion y uso del germoplasma de Arachis
silvestre de Paraguay es esencial la caracterizacion
desde los diferentes puntos de vistas que se esta
realizando (fenotipico, molecular y citogenético), ya que
es la base para futuros programas de mejoramiento
genético del mani cultivado. Ademas, Paraguay se
encuentra entro los paises mas diversos en
germoplasma de mani silvestre, pero aun se tiene
mucho por explorar, y asi lograr abarcar |la mayor parte
del territorio paraguayo de manera a lograr la maxima
representacion de la diversidad presente en el pais.
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