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Sonora, Meéxico

Cledad Obregén

 Clima semiarido con temperatura
promedio de 24.7°C y una
precipitacion de 384 mm. Se
caracteriza por un bajo contenido
de materia organica (menos de 12 g
/ kg de suelo) y pH alcalino



Instituto Tecnologico de Sonora

Laboratorio de Biotecnologia
del Recurso Microbiano
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« COLMENA (Coleccion de Microorganismos Edaficos y Endofitos
Nativos, www.itson.mx/COLMENA) es una coleccion microbiana
enfocada en la preservacion, clasificacion, caracterizacion
transferencia de microorganismos nativos aislados de diferentes
agro-sistemas y otros habitats en México.

* Objetivo Disminuir la pérdida de la diversidad microbiana,
mediante el aislamiento, resguardo y tipificacion del
recurso microbiano edafico cultivable, cuantificando
los potenciales beneficios ambientales y econdémicos
de su reincorporacion a los ecosistemas.
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Referencia porcentual del numero de cepas microbianas preservadas en

COLMENA asociadas a los cultivos agricolas en estudio, localizados en

el Valle del Yaqui, Sonora y el Valle del Fuerte, Sinaloa.



Diversidad bacteriana y fungica presentada en COLMENA
asociada a los cultivos agricolas en estudio, localizados en
el Valle del Yaqui, Sonoray el Valle del Fuerte, Sinaloa.

1.456
Cepas

70% Cepas

30% Cepas

Fungicas

Bacterianas

27% Bacillus

8% Pseudomonas 8% Aspergillus
6% Stenotrophomonas



Aislamiento de microorganismos




ldentificacion de microorganismos

Lisis celular ADN extraido

Separacion de l PCR

proteinas y lipidos o y
Amplificacion, region 16S

Precipitacion del ADN l
Purificacion
Redisolucion del ADN l
l Secuenciacion
Cuantificacion del ADN y l
verificacion de integridad Identificacion
l GenBank
utilizando el

Almacenamiento
programa Blast

Reader & Broda, (1985)



ldentificacion de microorganismos
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Preservacion de microorganismos




Produccidn de inéculo




Medio Minimo (

Mg$O,.7H,0
Mn$O,.H,0

FeSO,.7H,0

Control de calidad
GRAM
Turbidimetria

TRQS8
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Aplicacion de inoculo a campo




Variables evaluadas




ldentificacion de PGPB nativas del
cultivo de maiz y su efecto bajo
condiciones de casa sombra






bles evaluadas

Varia




T1 22A67 Advenellasp | 62 9x10° |3 40 60
T2 13B41 Bacillus sp. Contamina 2x10° |4 90 30
do

T3 22B45 Pantoea 10 1x10° |11 N/A 40
dispersa

T4 31B11 Rhizobium 64 9x10° |4 N/A N/A
sp.

C1 22A67+13B | N/A 19 4x10° | N/A N/A N/A

41
C2 22B45+31B | N/A 32 3x10° | N/A N/A N/A

11
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Numero de hojas por plana
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Evaluacion de trigo mutantes a
campo
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